
 

Page | 149  
 

REFERENCES 

1.  Lander, E.S., Linton, L.M., Birren, B., Nusbaum, C., Zody, M.C., Baldwin, J., Devon, K., Dewar, 
K., Doyle, M., FitzHugh, W. et al. (2001) Initial sequencing and analysis of the human genome. 
Nature, 409, 860‐921. 

2.  (2004) Finishing the euchromatic sequence of the human genome. Nature, 431, 931‐945. 
3.  Hartwell, L.H., Culotti, J. and Reid, B. (1970) Genetic control of the cell‐division cycle in yeast. 

I. Detection of mutants. Proceedings of the National Academy of Sciences of the United 
States of America, 66, 352‐359. 

4.  Nurse, P., Thuriaux, P. and Nasmyth, K. (1976) Genetic control of the cell division cycle in the 
fission yeast Schizosaccharomyces pombe. Mol Gen Genet, 146, 167‐178. 

5.  Nusslein‐Volhard, C. and Wieschaus, E. (1980) Mutations affecting segment number and 
polarity in Drosophila. Nature, 287, 795‐801. 

6.  Ellis, H.M. and Horvitz, H.R. (1986) Genetic control of programmed cell death in the 
nematode C. elegans. Cell, 44, 817‐829. 

7.  Auwerx, J., Avner, P., Baldock, R., Ballabio, A., Balling, R., Barbacid, M., Berns, A., Bradley, A., 
Brown, S., Carmeliet, P. et al. (2004) The European dimension for the mouse genome 
mutagenesis program. Nature genetics, 36, 925‐927. 

8.  Austin, C.P., Battey, J.F., Bradley, A., Bucan, M., Capecchi, M., Collins, F.S., Dove, W.F., Duyk, 
G., Dymecki, S., Eppig, J.T. et al. (2004) The knockout mouse project. Nature genetics, 36, 
921‐924. 

9.  Fire, A., Xu, S., Montgomery, M.K., Kostas, S.A., Driver, S.E. and Mello, C.C. (1998) Potent and 
specific genetic interference by double‐stranded RNA in Caenorhabditis elegans. Nature, 391, 
806‐811. 

10.  Bernstein, E., Caudy, A.A., Hammond, S.M. and Hannon, G.J. (2001) Role for a bidentate 
ribonuclease in the initiation step of RNA interference. Nature, 409, 363‐366. 

11.  Liu, Q., Rand, T.A., Kalidas, S., Du, F., Kim, H.E., Smith, D.P. and Wang, X. (2003) R2D2, a 
bridge between the initiation and effector steps of the Drosophila RNAi pathway. Science, 
301, 1921‐1925. 

12.  Zamore, P.D., Tuschl, T., Sharp, P.A. and Bartel, D.P. (2000) RNAi: double‐stranded RNA 
directs the ATP‐dependent cleavage of mRNA at 21 to 23 nucleotide intervals. Cell, 101, 25‐
33. 

13.  Naito, Y., Yamada, T., Matsumiya, T., Ui‐Tei, K., Saigo, K. and Morishita, S. (2005) dsCheck: 
highly sensitive off‐target search software for double‐stranded RNA‐mediated RNA 
interference. Nucleic acids research, 33, W589‐591. 

14.  Henschel, A., Buchholz, F. and Habermann, B. (2004) DEQOR: a web‐based tool for the 
design and quality control of siRNAs. Nucleic acids research, 32, W113‐120. 

15.  Stanford, W.L., Cohn, J.B. and Cordes, S.P. (2001) Gene‐trap mutagenesis: past, present and 
beyond. Nature reviews, 2, 756‐768. 

16.  Justice, M.J., Noveroske, J.K., Weber, J.S., Zheng, B. and Bradley, A. (1999) Mouse ENU 
mutagenesis. Human molecular genetics, 8, 1955‐1963. 

17.  Chen, Y., Yee, D., Dains, K., Chatterjee, A., Cavalcoli, J., Schneider, E., Om, J., Woychik, R.P. 
and Magnuson, T. (2000) Genotype‐based screen for ENU‐induced mutations in mouse 
embryonic stem cells. Nature genetics, 24, 314‐317. 

18.  Guenet, J.L. (2004) Chemical mutagenesis of the mouse genome: an overview. Genetica, 122, 
9‐24. 

19.  Vitaterna, M.H., King, D.P., Chang, A.M., Kornhauser, J.M., Lowrey, P.L., McDonald, J.D., 
Dove, W.F., Pinto, L.H., Turek, F.W. and Takahashi, J.S. (1994) Mutagenesis and mapping of a 
mouse gene, Clock, essential for circadian behavior. Science (New York, N.Y, 264, 719‐725. 



 

Page | 150  
 

20.  Kasarskis, A., Manova, K. and Anderson, K.V. (1998) A phenotype‐based screen for 
embryonic lethal mutations in the mouse. Proceedings of the National Academy of Sciences 
of the United States of America, 95, 7485‐7490. 

21.  Cordes, S.P. (2005) N‐ethyl‐N‐nitrosourea mutagenesis: boarding the mouse mutant express. 
Microbiol Mol Biol Rev, 69, 426‐439. 

22.  van der Weyden, L., Adams, D.J. and Bradley, A. (2002) Tools for targeted manipulation of 
the mouse genome. Physiological genomics, 11, 133‐164. 

23.  Frankenberg‐Schwager, M. (1990) Induction, repair and biological relevance of radiation‐
induced DNA lesions in eukaryotic cells. Radiation and environmental biophysics, 29, 273‐
292. 

24.  Goodhead, D.T. (1989) The initial physical damage produced by ionizing radiations. 
International journal of radiation biology, 56, 623‐634. 

25.  Muller, H.J. (1927) Artificial Transmutation of the Gene. Science (New York, N.Y, 66, 84‐87. 
26.  Green, E.L., Roderick, T. H. . (1966) Radiation Genetics, Biology of the Laboratory Mouse. 

New York, McGraw‐Hill. 
27.  Lobrich, M., Cooper, P.K. and Rydberg, B. (1996) Non‐random distribution of DNA double‐

strand breaks induced by particle irradiation. International journal of radiation biology, 70, 
493‐503. 

28.  Kushi, A., Edamura, K., Noguchi, M., Akiyama, K., Nishi, Y. and Sasai, H. (1998) Generation of 
mutant mice with large chromosomal deletion by use of irradiated ES cells‐‐analysis of large 
deletion around hprt locus of ES cell. Mamm Genome, 9, 269‐273. 

29.  Chick, W.S., Mentzer, S.E., Carpenter, D.A., Rinchik, E.M., Johnson, D. and You, Y. (2005) X‐
ray‐induced deletion complexes in embryonic stem cells on mouse chromosome 15. Mamm 
Genome, 16, 661‐671. 

30.  Schimenti, J.C., Libby, B.J., Bergstrom, R.A., Wilson, L.A., Naf, D., Tarantino, L.M., Alavizadeh, 
A., Lengeling, A. and Bucan, M. (2000) Interdigitated deletion complexes on mouse 
chromosome 5 induced by irradiation of embryonic stem cells. Genome research, 10, 1043‐
1050. 

31.  Jaenisch, R. (1976) Germ line integration and Mendelian transmission of the exogenous 
Moloney leukemia virus. Proceedings of the National Academy of Sciences of the United 
States of America, 73, 1260‐1264. 

32.  Morgenstern, J.P. and Land, H. (1990) Advanced mammalian gene transfer: high titre 
retroviral vectors with multiple drug selection markers and a complementary helper‐free 
packaging cell line. Nucleic acids research, 18, 3587‐3596. 

33.  von Melchner, H. and Ruley, H.E. (1989) Identification of cellular promoters by using a 
retrovirus promoter trap. Journal of virology, 63, 3227‐3233. 

34.  Friedrich, G. and Soriano, P. (1991) Promoter traps in embryonic stem cells: a genetic screen 
to identify and mutate developmental genes in mice. Genes & development, 5, 1513‐1523. 

35.  Waterston, R.H., Lindblad‐Toh, K., Birney, E., Rogers, J., Abril, J.F., Agarwal, P., Agarwala, R., 
Ainscough, R., Alexandersson, M., An, P. et al. (2002) Initial sequencing and comparative 
analysis of the mouse genome. Nature, 420, 520‐562. 

36.  Mc, C.B. (1950) The origin and behavior of mutable loci in maize. Proceedings of the National 
Academy of Sciences of the United States of America, 36, 344‐355. 

37.  Hu, S., Otsubo, E., Davidson, N. and Saedler, H. (1975) Electron microscope heteroduplex 
studies of sequence relations among bacterial plasmids: identification and mapping of the 
insertion sequences IS1 and IS2 in F and R plasmids. Journal of bacteriology, 122, 764‐775. 

38.  Spradling, A.C. and Rubin, G.M. (1982) Transposition of cloned P elements into Drosophila 
germ line chromosomes. Science (New York, N.Y, 218, 341‐347. 

39.  Bingham, P.M., Kidwell, M.G. and Rubin, G.M. (1982) The molecular basis of P‐M hybrid 
dysgenesis: the role of the P element, a P‐strain‐specific transposon family. Cell, 29, 995‐
1004. 



 

Page | 151  
 

40.  Rubin, G.M., Kidwell, M.G. and Bingham, P.M. (1982) The molecular basis of P‐M hybrid 
dysgenesis: the nature of induced mutations. Cell, 29, 987‐994. 

41.  O'Hare, K. and Rubin, G.M. (1983) Structures of P transposable elements and their sites of 
insertion and excision in the Drosophila melanogaster genome. Cell, 34, 25‐35. 

42.  Handler, A.M., Gomez, S.P. and O'Brochta, D.A. (1993) A functional analysis of the P‐element 
gene‐transfer vector in insects. Archives of insect biochemistry and physiology, 22, 373‐384. 

43.  Langin, T., Capy, P. and Daboussi, M.J. (1995) The transposable element impala, a fungal 
member of the Tc1‐mariner superfamily. Mol Gen Genet, 246, 19‐28. 

44.  Emmons, S.W., Yesner, L., Ruan, K.S. and Katzenberg, D. (1983) Evidence for a transposon in 
Caenorhabditis elegans. Cell, 32, 55‐65. 

45.  Jacobson, J.W., Medhora, M.M. and Hartl, D.L. (1986) Molecular structure of a somatically 
unstable transposable element in Drosophila. Proceedings of the National Academy of 
Sciences of the United States of America, 83, 8684‐8688. 

46.  Plasterk, R.H., Izsvak, Z. and Ivics, Z. (1999) Resident aliens: the Tc1/mariner superfamily of 
transposable elements. Trends Genet, 15, 326‐332. 

47.  Ivics, Z., Hackett, P.B., Plasterk, R.H. and Izsvak, Z. (1997) Molecular reconstruction of 
Sleeping Beauty, a Tc1‐like transposon from fish, and its transposition in human cells. Cell, 
91, 501‐510. 

48.  Yant, S.R., Meuse, L., Chiu, W., Ivics, Z., Izsvak, Z. and Kay, M.A. (2000) Somatic integration 
and long‐term transgene expression in normal and haemophilic mice using a DNA 
transposon system. Nature genetics, 25, 35‐41. 

49.  Carlson, C.M., Dupuy, A.J., Fritz, S., Roberg‐Perez, K.J., Fletcher, C.F. and Largaespada, D.A. 
(2003) Transposon mutagenesis of the mouse germline. Genetics, 165, 243‐256. 

50.  Horie, K., Yusa, K., Yae, K., Odajima, J., Fischer, S.E., Keng, V.W., Hayakawa, T., Mizuno, S., 
Kondoh, G., Ijiri, T. et al. (2003) Characterization of Sleeping Beauty transposition and its 
application to genetic screening in mice. Molecular and cellular biology, 23, 9189‐9207. 

51.  Geurts, A.M., Yang, Y., Clark, K.J., Liu, G., Cui, Z., Dupuy, A.J., Bell, J.B., Largaespada, D.A. and 
Hackett, P.B. (2003) Gene transfer into genomes of human cells by the sleeping beauty 
transposon system. Mol Ther, 8, 108‐117. 

52.  Cary, L.C., Goebel, M., Corsaro, B.G., Wang, H.G., Rosen, E. and Fraser, M.J. (1989) 
Transposon mutagenesis of baculoviruses: analysis of Trichoplusia ni transposon IFP2 
insertions within the FP‐locus of nuclear polyhedrosis viruses. Virology, 172, 156‐169. 

53.  Fraser, M.J., Cary, L., Boonvisudhi, K. and Wang, H.G. (1995) Assay for movement of 
Lepidopteran transposon IFP2 in insect cells using a baculovirus genome as a target DNA. 
Virology, 211, 397‐407. 

54.  Goffeau, A., Barrell, B.G., Bussey, H., Davis, R.W., Dujon, B., Feldmann, H., Galibert, F., 
Hoheisel, J.D., Jacq, C., Johnston, M. et al. (1996) Life with 6000 genes. Science (New York, 
N.Y, 274, 546, 563‐547. 

55.  Burns, N., Grimwade, B., Ross‐Macdonald, P.B., Choi, E.Y., Finberg, K., Roeder, G.S. and 
Snyder, M. (1994) Large‐scale analysis of gene expression, protein localization, and gene 
disruption in Saccharomyces cerevisiae. Genes & development, 8, 1087‐1105. 

56.  Ross‐Macdonald, P., Coelho, P.S., Roemer, T., Agarwal, S., Kumar, A., Jansen, R., Cheung, K.H., 
Sheehan, A., Symoniatis, D., Umansky, L. et al. (1999) Large‐scale analysis of the yeast 
genome by transposon tagging and gene disruption. Nature, 402, 413‐418. 

57.  Rubin, G.M. and Spradling, A.C. (1982) Genetic transformation of Drosophila with 
transposable element vectors. Science (New York, N.Y, 218, 348‐353. 

58.  Cooley, L., Kelley, R. and Spradling, A. (1988) Insertional mutagenesis of the Drosophila 
genome with single P elements. Science (New York, N.Y, 239, 1121‐1128. 

59.  Spradling, A.C., Stern, D.M., Kiss, I., Roote, J., Laverty, T. and Rubin, G.M. (1995) Gene 
disruptions using P transposable elements: an integral component of the Drosophila genome 



 

Page | 152  
 

project. Proceedings of the National Academy of Sciences of the United States of America, 92, 
10824‐10830. 

60.  Spradling, A.C., Stern, D., Beaton, A., Rhem, E.J., Laverty, T., Mozden, N., Misra, S. and Rubin, 
G.M. (1999) The Berkeley Drosophila Genome Project gene disruption project: Single P‐
element insertions mutating 25% of vital Drosophila genes. Genetics, 153, 135‐177. 

61.  Bellen, H.J., Levis, R.W., Liao, G., He, Y., Carlson, J.W., Tsang, G., Evans‐Holm, M., Hiesinger, 
P.R., Schulze, K.L., Rubin, G.M. et al. (2004) The BDGP gene disruption project: single 
transposon insertions associated with 40% of Drosophila genes. Genetics, 167, 761‐781. 

62.  Sijen, T. and Plasterk, R.H. (2003) Transposon silencing in the Caenorhabditis elegans germ 
line by natural RNAi. Nature, 426, 310‐314. 

63.  Stein, L.D., Bao, Z., Blasiar, D., Blumenthal, T., Brent, M.R., Chen, N., Chinwalla, A., Clarke, L., 
Clee, C., Coghlan, A. et al. (2003) The genome sequence of Caenorhabditis briggsae: a 
platform for comparative genomics. PLoS biology, 1, E45. 

64.  Bessereau, J.L., Wright, A., Williams, D.C., Schuske, K., Davis, M.W. and Jorgensen, E.M. 
(2001) Mobilization of a Drosophila transposon in the Caenorhabditis elegans germ line. 
Nature, 413, 70‐74. 

65.  Greenwald, I. (1985) lin‐12, a nematode homeotic gene, is homologous to a set of 
mammalian proteins that includes epidermal growth factor. Cell, 43, 583‐590. 

66.  Moerman, D.G., Benian, G.M. and Waterston, R.H. (1986) Molecular cloning of the muscle 
gene unc‐22 in Caenorhabditis elegans by Tc1 transposon tagging. Proceedings of the 
National Academy of Sciences of the United States of America, 83, 2579‐2583. 

67.  Wicks, S.R., de Vries, C.J., van Luenen, H.G. and Plasterk, R.H. (2000) CHE‐3, a cytosolic 
dynein heavy chain, is required for sensory cilia structure and function in Caenorhabditis 
elegans. Developmental biology, 221, 295‐307. 

68.  Rushforth, A.M. and Anderson, P. (1996) Splicing removes the Caenorhabditis elegans 
transposon Tc1 from most mutant pre‐mRNAs. Molecular and cellular biology, 16, 422‐429. 

69.  Rushforth, A.M., Saari, B. and Anderson, P. (1993) Site‐selected insertion of the transposon 
Tc1 into a Caenorhabditis elegans myosin light chain gene. Molecular and cellular biology, 13, 
902‐910. 

70.  Plasterk, R.H. and Groenen, J.T. (1992) Targeted alterations of the Caenorhabditis elegans 
genome by transgene instructed DNA double strand break repair following Tc1 excision. The 
EMBO journal, 11, 287‐290. 

71.  Barrett, P.L., Fleming, J.T. and Gobel, V. (2004) Targeted gene alteration in Caenorhabditis 
elegans by gene conversion. Nature genetics, 36, 1231‐1237. 

72.  Lohe, A.R., Moriyama, E.N., Lidholm, D.A. and Hartl, D.L. (1995) Horizontal transmission, 
vertical inactivation, and stochastic loss of mariner‐like transposable elements. Molecular 
biology and evolution, 12, 62‐72. 

73.  Dasgupta, M., Agarwal, M.K., Varley, P., Lu, T., Stark, G.R. and Kandel, E.S. (2008) 
Transposon‐based mutagenesis identifies short RIP1 as an activator of NFkappaB. Cell cycle 
(Georgetown, Tex, 7, 2249‐2256. 

74.  Izsvak, Z., Chuah, M.K., Vandendriessche, T. and Ivics, Z. (2009) Efficient stable gene transfer 
into human cells by the Sleeping Beauty transposon vectors. Methods (San Diego, Calif, 49, 
287‐297. 

75.  Ding, S., Wu, X., Li, G., Han, M., Zhuang, Y. and Xu, T. (2005) Efficient transposition of the 
piggyBac (PB) transposon in mammalian cells and mice. Cell, 122, 473‐483. 

76.  Liang, Q., Kong, J., Stalker, J. and Bradley, A. (2009) Chromosomal mobilization and 
reintegration of Sleeping Beauty and PiggyBac transposons. Genesis, 47, 404‐408. 

77.  Schuldiner, O., Berdnik, D., Levy, J.M., Wu, J.S., Luginbuhl, D., Gontang, A.C. and Luo, L. (2008) 
piggyBac‐based mosaic screen identifies a postmitotic function for cohesin in regulating 
developmental axon pruning. Developmental cell, 14, 227‐238. 



 

Page | 153  
 

78.  Kinzler, K.W. and Vogelstein, B. (1996) Lessons from hereditary colorectal cancer. Cell, 87, 
159‐170. 

79.  Futreal, P.A., Coin, L., Marshall, M., Down, T., Hubbard, T., Wooster, R., Rahman, N. and 
Stratton, M.R. (2004) A census of human cancer genes. Nature reviews, 4, 177‐183. 

80.  Hacein‐Bey‐Abina, S., Garrigue, A., Wang, G.P., Soulier, J., Lim, A., Morillon, E., Clappier, E., 
Caccavelli, L., Delabesse, E., Beldjord, K. et al. (2008) Insertional oncogenesis in 4 patients 
after retrovirus‐mediated gene therapy of SCID‐X1. The Journal of clinical investigation, 118, 
3132‐3142. 

81.  Santos, E., Tronick, S.R., Aaronson, S.A., Pulciani, S. and Barbacid, M. (1982) T24 human 
bladder carcinoma oncogene is an activated form of the normal human homologue of BALB‐ 
and Harvey‐MSV transforming genes. Nature, 298, 343‐347. 

82.  Tabin, C.J., Bradley, S.M., Bargmann, C.I., Weinberg, R.A., Papageorge, A.G., Scolnick, E.M., 
Dhar, R., Lowy, D.R. and Chang, E.H. (1982) Mechanism of activation of a human oncogene. 
Nature, 300, 143‐149. 

83.  Stehelin, D., Varmus, H.E., Bishop, J.M. and Vogt, P.K. (1976) DNA related to the 
transforming gene(s) of avian sarcoma viruses is present in normal avian DNA. Nature, 260, 
170‐173. 

84.  Muriaux, D. and Rein, A. (2003) Encapsidation and transduction of cellular genes by 
retroviruses. Front Biosci, 8, d135‐142. 

85.  Akagi, K., Suzuki, T., Stephens, R.M., Jenkins, N.A. and Copeland, N.G. (2004) RTCGD: 
retroviral tagged cancer gene database. Nucleic acids research, 32, D523‐527. 

86.  Uren, A.G., Kool, J., Matentzoglu, K., de Ridder, J., Mattison, J., van Uitert, M., Lagcher, W., 
Sie, D., Tanger, E., Cox, T. et al. (2008) Large‐scale mutagenesis in p19(ARF)‐ and p53‐
deficient mice identifies cancer genes and their collaborative networks. Cell, 133, 727‐741. 

87.  Wu, X., Li, Y., Crise, B. and Burgess, S.M. (2003) Transcription start regions in the human 
genome are favored targets for MLV integration. Science (New York, N.Y, 300, 1749‐1751. 

88.  Collier, L.S., Carlson, C.M., Ravimohan, S., Dupuy, A.J. and Largaespada, D.A. (2005) Cancer 
gene discovery in solid tumours using transposon‐based somatic mutagenesis in the mouse. 
Nature, 436, 272‐276. 

89.  Dupuy, A.J., Akagi, K., Largaespada, D.A., Copeland, N.G. and Jenkins, N.A. (2005) 
Mammalian mutagenesis using a highly mobile somatic Sleeping Beauty transposon system. 
Nature, 436, 221‐226. 

90.  Evans, M.J. and Kaufman, M.H. (1981) Establishment in culture of pluripotential cells from 
mouse embryos. Nature, 292, 154‐156. 

91.  Bradley, A., Evans, M., Kaufman, M.H. and Robertson, E. (1984) Formation of germ‐line 
chimaeras from embryo‐derived teratocarcinoma cell lines. Nature, 309, 255‐256. 

92.  Zijlstra, M., Li, E., Sajjadi, F., Subramani, S. and Jaenisch, R. (1989) Germ‐line transmission of 
a disrupted beta 2‐microglobulin gene produced by homologous recombination in 
embryonic stem cells. Nature, 342, 435‐438. 

93.  Koller, B.H., Marrack, P., Kappler, J.W. and Smithies, O. (1990) Normal development of mice 
deficient in beta 2M, MHC class I proteins, and CD8+ T cells. Science (New York, N.Y, 248, 
1227‐1230. 

94.  McMahon, A.P. and Bradley, A. (1990) The Wnt‐1 (int‐1) proto‐oncogene is required for 
development of a large region of the mouse brain. Cell, 62, 1073‐1085. 

95.  Schwartzberg, P.L., Robertson, E.J. and Goff, S.P. (1990) Targeted gene disruption of the 
endogenous c‐abl locus by homologous recombination with DNA encoding a selectable 
fusion protein. Proceedings of the National Academy of Sciences of the United States of 
America, 87, 3210‐3214. 

96.  Nagy, A. (2000) Cre recombinase: the universal reagent for genome tailoring. Genesis, 26, 
99‐109. 



 

Page | 154  
 

97.  Cuypers, H.T., Selten, G., Quint, W., Zijlstra, M., Maandag, E.R., Boelens, W., van Wezenbeek, 
P., Melief, C. and Berns, A. (1984) Murine leukemia virus‐induced T‐cell lymphomagenesis: 
integration of proviruses in a distinct chromosomal region. Cell, 37, 141‐150. 

98.  Ochman, H., Gerber, A.S. and Hartl, D.L. (1988) Genetic applications of an inverse 
polymerase chain reaction. Genetics, 120, 621‐623. 

99.  McAleer, M.A., Coffey, A.J. and Dunham, I. (2003) DNA rescue by the vectorette method. 
Methods in molecular biology (Clifton, N.J, 226, 393‐400. 

100.  Devon, R.S., Porteous, D.J. and Brookes, A.J. (1995) Splinkerettes‐‐improved vectorettes for 
greater efficiency in PCR walking. Nucleic acids research, 23, 1644‐1645. 

101.  Zhang, Z., Schwartz, S., Wagner, L. and Miller, W. (2000) A greedy algorithm for aligning DNA 
sequences. J Comput Biol, 7, 203‐214. 

102.  Ning, Z., Cox, A.J. and Mullikin, J.C. (2001) SSAHA: a fast search method for large DNA 
databases. Genome research, 11, 1725‐1729. 

103.  Kent, W.J. (2002) BLAT‐‐the BLAST‐like alignment tool. Genome research, 12, 656‐664. 
104.  Kong, J., Zhu, F., Stalker, J. and Adams, D.J. (2008) iMapper: a web application for the 

automated analysis and mapping of insertional mutagenesis sequence data against Ensembl 
genomes. Bioinformatics, 24, 2923‐2925. 

105.  Kong, J., Wang, F., Brenton, J.D. and Adams, D.J. Slingshot: a PiggyBac based transposon 
system for tamoxifen‐inducible 'self‐inactivating' insertional mutagenesis. Nucleic acids 
research. 

106.  Mikkers, H. and Berns, A. (2003) Retroviral insertional mutagenesis: tagging cancer pathways. 
Adv Cancer Res, 88, 53‐99. 

107.  Du, Y., Jenkins, N.A. and Copeland, N.G. (2005) Insertional mutagenesis identifies genes that 
promote the immortalization of primary bone marrow progenitor cells. Blood, 106, 3932‐
3939. 

108.  Luo, G., Ivics, Z., Izsvak, Z. and Bradley, A. (1998) Chromosomal transposition of a 
Tc1/mariner‐like element in mouse embryonic stem cells. Proceedings of the National 
Academy of Sciences of the United States of America, 95, 10769‐10773. 

109.  Wang, W., Lin, C., Lu, D., Ning, Z., Cox, T., Melvin, D., Wang, X., Bradley, A. and Liu, P. (2008) 
Chromosomal transposition of PiggyBac in mouse embryonic stem cells. Proc Natl Acad Sci U 
S A, 105, 9290‐9295. 

110.  Craig, N.L., Atkinson, P. (2008), Sixth Annual Internation Conference on Transposition and 
Animal Biotechnology, Berlin, pp. 17. 

111.  Smith, T.F. and Waterman, M.S. (1981) Identification of common molecular subsequences. J 
Mol Biol, 147, 195‐197. 

112.  Plasterk, R.H. (1996) The Tc1/mariner transposon family. Current topics in microbiology and 
immunology, 204, 125‐143. 

113.  Osborne, B.I. and Baker, B. (1995) Movers and shakers: maize transposons as tools for 
analyzing other plant genomes. Current opinion in cell biology, 7, 406‐413. 

114.  Kawakami, K. (2007) Tol2: a versatile gene transfer vector in vertebrates. Genome Biol, 8 
Suppl 1, S7. 

115.  Pavlopoulos, A., Oehler, S., Kapetanaki, M.G. and Savakis, C. (2007) The DNA transposon 
Minos as a tool for transgenesis and functional genomic analysis in vertebrates and 
invertebrates. Genome Biol, 8 Suppl 1, S2. 

116.  Fischer, S.E., Wienholds, E. and Plasterk, R.H. (2001) Regulated transposition of a fish 
transposon in the mouse germ line. Proceedings of the National Academy of Sciences of the 
United States of America, 98, 6759‐6764. 

117.  Dupuy, A.J., Fritz, S. and Largaespada, D.A. (2001) Transposition and gene disruption in the 
male germline of the mouse. Genesis, 30, 82‐88. 

118.  Horie, K., Kuroiwa, A., Ikawa, M., Okabe, M., Kondoh, G., Matsuda, Y. and Takeda, J. (2001) 
Efficient chromosomal transposition of a Tc1/mariner‐ like transposon Sleeping Beauty in 



 

Page | 155  
 

mice. Proceedings of the National Academy of Sciences of the United States of America, 98, 
9191‐9196. 

119.  Izsvak, Z., Ivics, Z. and Plasterk, R.H. (2000) Sleeping Beauty, a wide host‐range transposon 
vector for genetic transformation in vertebrates. Journal of molecular biology, 302, 93‐102. 

120.  Yusa, K., Rad, R., Takeda, J. and Bradley, A. (2009) Generation of transgene‐free induced 
pluripotent mouse stem cells by the piggyBac transposon. Nat Methods, 6, 363‐369. 

121.  Wang, W., Bradley, A. and Huang, Y. (2009) A piggyBac transposon‐based genome‐wide 
library of insertionally mutated Blm‐deficient murine ES cells. Genome Res, 19, 667‐673. 

122.  Cadinanos, J. and Bradley, A. (2007) Generation of an inducible and optimized piggyBac 
transposon system. Nucleic acids research, 35, e87. 

123.  Wu, S.C., Meir, Y.J., Coates, C.J., Handler, A.M., Pelczar, P., Moisyadi, S. and Kaminski, J.M. 
(2006) piggyBac is a flexible and highly active transposon as compared to sleeping beauty, 
Tol2, and Mos1 in mammalian cells. Proceedings of the National Academy of Sciences of the 
United States of America, 103, 15008‐15013. 

124.  Okabe, M., Ikawa, M., Kominami, K., Nakanishi, T. and Nishimune, Y. (1997) 'Green mice' as a 
source of ubiquitous green cells. FEBS letters, 407, 313‐319. 

125.  Theile, D., Staffen, B. and Weiss, J. ATP‐binding cassette transporters as pitfalls in selection 
of transgenic cells. Analytical biochemistry, 399, 246‐250. 

126.  Pannell, D. and Ellis, J. (2001) Silencing of gene expression: implications for design of 
retrovirus vectors. Reviews in medical virology, 11, 205‐217. 

127.  Chung, J.H., Whiteley, M. and Felsenfeld, G. (1993) A 5' element of the chicken beta‐globin 
domain serves as an insulator in human erythroid cells and protects against position effect in 
Drosophila. Cell, 74, 505‐514. 

128.  Li, C.L. and Emery, D.W. (2008) The cHS4 chromatin insulator reduces gammaretroviral 
vector silencing by epigenetic modifications of integrated provirus. Gene therapy, 15, 49‐53. 

129.  Emery, D.W., Yannaki, E., Tubb, J. and Stamatoyannopoulos, G. (2000) A chromatin insulator 
protects retrovirus vectors from chromosomal position effects. Proceedings of the National 
Academy of Sciences of the United States of America, 97, 9150‐9155. 

130.  Taj, A.S., Ross, F.M., Vickers, M., Choudhury, D.N., Harvey, J.F., Barber, J.C., Barton, C. and 
Smith, A.G. (1995) t(8;21) myelodysplasia, an early presentation of M2 AML. British journal 
of haematology, 89, 890‐892. 

131.  Kurzrock, R., Kantarjian, H.M., Druker, B.J. and Talpaz, M. (2003) Philadelphia chromosome‐
positive leukemias: from basic mechanisms to molecular therapeutics. Annals of internal 
medicine, 138, 819‐830. 

132.  De Braekeleer, M. and Dao, T.N. (1991) Cytogenetic studies in male infertility: a review. 
Human reproduction (Oxford, England), 6, 245‐250. 

133.  Rowley, J.D. (1998) The critical role of chromosome translocations in human leukemias. 
Annu Rev Genet, 32, 495‐519. 

134.  Papadopoulos, P., Ridge, S.A., Boucher, C.A., Stocking, C. and Wiedemann, L.M. (1995) The 
novel activation of ABL by fusion to an ets‐related gene, TEL. Cancer Res, 55, 34‐38. 

135.  Golub, T.R., Barker, G.F., Lovett, M. and Gilliland, D.G. (1994) Fusion of PDGF receptor beta 
to a novel ets‐like gene, tel, in chronic myelomonocytic leukemia with t(5;12) chromosomal 
translocation. Cell, 77, 307‐316. 

136.  Buijs, A., Sherr, S., van Baal, S., van Bezouw, S., van der Plas, D., Geurts van Kessel, A., 
Riegman, P., Lekanne Deprez, R., Zwarthoff, E., Hagemeijer, A. et al. (1995) Translocation 
(12;22) (p13;q11) in myeloproliferative disorders results in fusion of the ETS‐like TEL gene on 
12p13 to the MN1 gene on 22q11. Oncogene, 10, 1511‐1519. 

137.  Romana, S.P., Poirel, H., Leconiat, M., Flexor, M.A., Mauchauffe, M., Jonveaux, P., Macintyre, 
E.A., Berger, R. and Bernard, O.A. (1995) High frequency of t(12;21) in childhood B‐lineage 
acute lymphoblastic leukemia. Blood, 86, 4263‐4269. 



 

Page | 156  
 

138.  Licht, J.D. (2001) AML1 and the AML1‐ETO fusion protein in the pathogenesis of t(8;21) AML. 
Oncogene, 20, 5660‐5679. 

139.  Greaves, M.F., Maia, A.T., Wiemels, J.L. and Ford, A.M. (2003) Leukemia in twins: lessons in 
natural history. Blood, 102, 2321‐2333. 

140.  Hong, D., Gupta, R., Ancliff, P., Atzberger, A., Brown, J., Soneji, S., Green, J., Colman, S., 
Piacibello, W., Buckle, V. et al. (2008) Initiating and cancer‐propagating cells in TEL‐AML1‐
associated childhood leukemia. Science, 319, 336‐339. 

141.  Jousset, C., Carron, C., Boureux, A., Quang, C.T., Oury, C., Dusanter‐Fourt, I., Charon, M., 
Levin, J., Bernard, O. and Ghysdael, J. (1997) A domain of TEL conserved in a subset of ETS 
proteins defines a specific oligomerization interface essential to the mitogenic properties of 
the TEL‐PDGFR beta oncoprotein. Embo J, 16, 69‐82. 

142.  Bernard, O.A., Romana, S.P., Poirel, H. and Berger, R. (1996) Molecular cytogenetics of 
t(12;21) (p13;q22). Leuk Lymphoma, 23, 459‐465. 

143.  Miyoshi, H., Shimizu, K., Kozu, T., Maseki, N., Kaneko, Y. and Ohki, M. (1991) t(8;21) 
breakpoints on chromosome 21 in acute myeloid leukemia are clustered within a limited 
region of a single gene, AML1. Proc Natl Acad Sci U S A, 88, 10431‐10434. 

144.  Mitani, K., Ogawa, S., Tanaka, T., Miyoshi, H., Kurokawa, M., Mano, H., Yazaki, Y., Ohki, M. 
and Hirai, H. (1994) Generation of the AML1‐EVI‐1 fusion gene in the t(3;21)(q26;q22) causes 
blastic crisis in chronic myelocytic leukemia. Embo J, 13, 504‐510. 

145.  Gamou, T., Kitamura, E., Hosoda, F., Shimizu, K., Shinohara, K., Hayashi, Y., Nagase, T., 
Yokoyama, Y. and Ohki, M. (1998) The partner gene of AML1 in t(16;21) myeloid 
malignancies is a novel member of the MTG8(ETO) family. Blood, 91, 4028‐4037. 

146.  Speck, N.A. and Gilliland, D.G. (2002) Core‐binding factors in haematopoiesis and leukaemia. 
Nat Rev Cancer, 2, 502‐513. 

147.  Mori, H., Colman, S.M., Xiao, Z., Ford, A.M., Healy, L.E., Donaldson, C., Hows, J.M., Navarrete, 
C. and Greaves, M. (2002) Chromosome translocations and covert leukemic clones are 
generated during normal fetal development. Proc Natl Acad Sci U S A, 99, 8242‐8247. 

148.  Andreasson, P., Schwaller, J., Anastasiadou, E., Aster, J. and Gilliland, D.G. (2001) The 
expression of ETV6/CBFA2 (TEL/AML1) is not sufficient for the transformation of 
hematopoietic cell lines in vitro or the induction of hematologic disease in vivo. Cancer 
Genet Cytogenet, 130, 93‐104. 

149.  Raynaud, S., Cave, H., Baens, M., Bastard, C., Cacheux, V., Grosgeorge, J., Guidal‐Giroux, C., 
Guo, C., Vilmer, E., Marynen, P. et al. (1996) The 12;21 translocation involving TEL and 
deletion of the other TEL allele: two frequently associated alterations found in childhood 
acute lymphoblastic leukemia. Blood, 87, 2891‐2899. 

150.  Tsuzuki, S., Karnan, S., Horibe, K., Matsumoto, K., Kato, K., Inukai, T., Goi, K., Sugita, K., 
Nakazawa, S., Kasugai, Y. et al. (2007) Genetic abnormalities involved in t(12;21) TEL‐AML1 
acute lymphoblastic leukemia: analysis by means of array‐based comparative genomic 
hybridization. Cancer Sci, 98, 698‐706. 

151.  Sabaawy, H.E., Azuma, M., Embree, L.J., Tsai, H.J., Starost, M.F. and Hickstein, D.D. (2006) 
TEL‐AML1 transgenic zebrafish model of precursor B cell acute lymphoblastic leukemia. 
Proceedings of the National Academy of Sciences of the United States of America, 103, 
15166‐15171. 

152.  Rad, R., Gerhard, M., Lang, R., Schoniger, M., Rosch, T., Schepp, W., Becker, I., Wagner, H. 
and Prinz, C. (2002) The Helicobacter pylori blood group antigen‐binding adhesin facilitates 
bacterial colonization and augments a nonspecific immune response. J Immunol, 168, 3033‐
3041. 

153.  Poirel, H., Lacronique, V., Mauchauffe, M., Le Coniat, M., Raffoux, E., Daniel, M.T., Erickson, 
P., Drabkin, H., MacLeod, R.A., Drexler, H.G. et al. (1998) Analysis of TEL proteins in human 
leukemias. Oncogene, 16, 2895‐2903. 



 

Page | 157  
 

154.  Tsuzuki, S., Seto, M., Greaves, M. and Enver, T. (2004) Modeling first‐hit functions of the 
t(12;21) TEL‐AML1 translocation in mice. Proceedings of the National Academy of Sciences of 
the United States of America, 101, 8443‐8448. 

155.  Fischer, M., Schwieger, M., Horn, S., Niebuhr, B., Ford, A., Roscher, S., Bergholz, U., Greaves, 
M., Lohler, J. and Stocking, C. (2005) Defining the oncogenic function of the TEL/AML1 
(ETV6/RUNX1) fusion protein in a mouse model. Oncogene, 24, 7579‐7591. 

156.  Rho, J.K., Kim, J.H., Yu, J. and Choe, S.Y. (2002) Correlation between cellular localization of 
TEL/AML1 fusion protein and repression of AML1‐mediated transactivation of CR1 gene. 
Biochem Biophys Res Commun, 297, 91‐95. 

157.  Wang, L.C., Kuo, F., Fujiwara, Y., Gilliland, D.G., Golub, T.R. and Orkin, S.H. (1997) Yolk sac 
angiogenic defect and intra‐embryonic apoptosis in mice lacking the Ets‐related factor TEL. 
Embo J, 16, 4374‐4383. 

158.  Morse, S.F. and Marston, P.L. (2002) Backscattering of transients by tilted truncated 
cylindrical shells: time‐frequency identification of ray contributions from measurements. The 
Journal of the Acoustical Society of America, 111, 1289‐1294. 

159.  Kogan, S.C., Ward, J.M., Anver, M.R., Berman, J.J., Brayton, C., Cardiff, R.D., Carter, J.S., de 
Coronado, S., Downing, J.R., Fredrickson, T.N. et al. (2002) Bethesda proposals for 
classification of nonlymphoid hematopoietic neoplasms in mice. Blood, 100, 238‐245. 

160.  Hingorani, S.R., Petricoin, E.F., Maitra, A., Rajapakse, V., King, C., Jacobetz, M.A., Ross, S., 
Conrads, T.P., Veenstra, T.D., Hitt, B.A. et al. (2003) Preinvasive and invasive ductal 
pancreatic cancer and its early detection in the mouse. Cancer Cell, 4, 437‐450. 

161.  Haruki, N., Kawaguchi, K.S., Eichenberger, S., Massion, P.P., Gonzalez, A., Gazdar, A.F., Minna, 
J.D., Carbone, D.P. and Dang, T.P. (2005) Cloned fusion product from a rare 
t(15;19)(q13.2;p13.1) inhibit S phase in vitro. J Med Genet, 42, 558‐564. 

162.  Li, Z., Tognon, C.E., Godinho, F.J., Yasaitis, L., Hock, H., Herschkowitz, J.I., Lannon, C.L., Cho, 
E., Kim, S.J., Bronson, R.T. et al. (2007) ETV6‐NTRK3 fusion oncogene initiates breast cancer 
from committed mammary progenitors via activation of AP1 complex. Cancer Cell, 12, 542‐
558. 

163.  Pierotti, M.A. (2001) Chromosomal rearrangements in thyroid carcinomas: a recombination 
or death dilemma. Cancer letters, 166, 1‐7. 

164.  Kroll, T.G., Sarraf, P., Pecciarini, L., Chen, C.J., Mueller, E., Spiegelman, B.M. and Fletcher, J.A. 
(2000) PAX8‐PPARgamma1 fusion oncogene in human thyroid carcinoma [corrected]. 
Science (New York, N.Y, 289, 1357‐1360. 

165.  Martins, C., Cavaco, B., Tonon, G., Kaye, F.J., Soares, J. and Fonseca, I. (2004) A study of 
MECT1‐MAML2 in mucoepidermoid carcinoma and Warthin's tumor of salivary glands. J Mol 
Diagn, 6, 205‐210. 

166.  Behboudi, A., Enlund, F., Winnes, M., Andren, Y., Nordkvist, A., Leivo, I., Flaberg, E., Szekely, 
L., Makitie, A., Grenman, R. et al. (2006) Molecular classification of mucoepidermoid 
carcinomas‐prognostic significance of the MECT1‐MAML2 fusion oncogene. Genes, 
chromosomes & cancer, 45, 470‐481. 

167.  Tognon, C., Knezevich, S.R., Huntsman, D., Roskelley, C.D., Melnyk, N., Mathers, J.A., Becker, 
L., Carneiro, F., MacPherson, N., Horsman, D. et al. (2002) Expression of the ETV6‐NTRK3 
gene fusion as a primary event in human secretory breast carcinoma. Cancer cell, 2, 367‐376. 

168.  Makretsov, N., He, M., Hayes, M., Chia, S., Horsman, D.E., Sorensen, P.H. and Huntsman, D.G. 
(2004) A fluorescence in situ hybridization study of ETV6‐NTRK3 fusion gene in secretory 
breast carcinoma. Genes, chromosomes & cancer, 40, 152‐157. 

169.  French, C.A., Kutok, J.L., Faquin, W.C., Toretsky, J.A., Antonescu, C.R., Griffin, C.A., Nose, V., 
Vargas, S.O., Moschovi, M., Tzortzatou‐Stathopoulou, F. et al. (2004) Midline carcinoma of 
children and young adults with NUT rearrangement. J Clin Oncol, 22, 4135‐4139. 



 

Page | 158  
 

170.  French, C.A., Miyoshi, I., Aster, J.C., Kubonishi, I., Kroll, T.G., Dal Cin, P., Vargas, S.O., Perez‐
Atayde, A.R. and Fletcher, J.A. (2001) BRD4 bromodomain gene rearrangement in aggressive 
carcinoma with translocation t(15;19). The American journal of pathology, 159, 1987‐1992. 

171.  Engleson, J., Soller, M., Panagopoulos, I., Dahlen, A., Dictor, M. and Jerkeman, M. (2006) 
Midline carcinoma with t(15;19) and BRD4‐NUT fusion oncogene in a 30‐year‐old female 
with response to docetaxel and radiotherapy. BMC cancer, 6, 69. 

172.  Winston, F. and Allis, C.D. (1999) The bromodomain: a chromatin‐targeting module? Nature 
structural biology, 6, 601‐604. 

173.  Dey, A., Ellenberg, J., Farina, A., Coleman, A.E., Maruyama, T., Sciortino, S., Lippincott‐
Schwartz, J. and Ozato, K. (2000) A bromodomain protein, MCAP, associates with mitotic 
chromosomes and affects G(2)‐to‐M transition. Molecular and cellular biology, 20, 6537‐
6549. 

174.  Maruyama, T., Farina, A., Dey, A., Cheong, J., Bermudez, V.P., Tamura, T., Sciortino, S., 
Shuman, J., Hurwitz, J. and Ozato, K. (2002) A Mammalian bromodomain protein, brd4, 
interacts with replication factor C and inhibits progression to S phase. Molecular and cellular 
biology, 22, 6509‐6520. 

175.  French, C.A., Ramirez, C.L., Kolmakova, J., Hickman, T.T., Cameron, M.J., Thyne, M.E., Kutok, 
J.L., Toretsky, J.A., Tadavarthy, A.K., Kees, U.R. et al. (2007) BRD‐NUT oncoproteins: a family 
of closely related nuclear proteins that block epithelial differentiation and maintain the 
growth of carcinoma cells. Oncogene. 

176.  French, C.A., Ramirez, C.L., Kolmakova, J., Hickman, T.T., Cameron, M.J., Thyne, M.E., Kutok, 
J.L., Toretsky, J.A., Tadavarthy, A.K., Kees, U.R. et al. (2008) BRD‐NUT oncoproteins: a family 
of closely related nuclear proteins that block epithelial differentiation and maintain the 
growth of carcinoma cells. Oncogene, 27, 2237‐2242. 

177.  Kees, U.R., Mulcahy, M.T. and Willoughby, M.L. (1991) Intrathoracic carcinoma in an 11‐
year‐old girl showing a translocation t(15;19). The American journal of pediatric 
hematology/oncology, 13, 459‐464. 

178.  Lee, A.C., Kwong, Y.I., Fu, K.H., Chan, G.C., Ma, L. and Lau, Y.L. (1993) Disseminated 
mediastinal carcinoma with chromosomal translocation (15;19). A distinctive 
clinicopathologic syndrome. Cancer, 72, 2273‐2276. 

179.  Kubonishi, I., Takehara, N., Iwata, J., Sonobe, H., Ohtsuki, Y., Abe, T. and Miyoshi, I. (1991) 
Novel t(15;19)(q15;p13) chromosome abnormality in a thymic carcinoma. Cancer research, 
51, 3327‐3328. 

180.  Vargas, S.O., French, C.A., Faul, P.N., Fletcher, J.A., Davis, I.J., Dal Cin, P. and Perez‐Atayde, 
A.R. (2001) Upper respiratory tract carcinoma with chromosomal translocation 15;19: 
evidence for a distinct disease entity of young patients with a rapidly fatal course. Cancer, 92, 
1195‐1203. 

181.  Dupuy, A.J., Rogers, L.M., Kim, J., Nannapaneni, K., Starr, T.K., Liu, P., Largaespada, D.A., 
Scheetz, T.E., Jenkins, N.A. and Copeland, N.G. (2009) A modified sleeping beauty 
transposon system that can be used to model a wide variety of human cancers in mice. 
Cancer research, 69, 8150‐8156. 

182.  Hameyer, D., Loonstra, A., Eshkind, L., Schmitt, S., Antunes, C., Groen, A., Bindels, E., Jonkers, 
J., Krimpenfort, P., Meuwissen, R. et al. (2007) Toxicity of ligand‐dependent Cre 
recombinases and generation of a conditional Cre deleter mouse allowing mosaic 
recombination in peripheral tissues. Physiological genomics, 31, 32‐41. 

183.  Schmidt‐Supprian, M. and Rajewsky, K. (2007) Vagaries of conditional gene targeting. Nature 
immunology, 8, 665‐668. 

184.  Houzelstein, D., Bullock, S.L., Lynch, D.E., Grigorieva, E.F., Wilson, V.A. and Beddington, R.S. 
(2002) Growth and early postimplantation defects in mice deficient for the bromodomain‐
containing protein Brd4. Molecular and cellular biology, 22, 3794‐3802. 



 

Page | 159  
 

185.  Nagai, T., Ibata, K., Park, E.S., Kubota, M., Mikoshiba, K. and Miyawaki, A. (2002) A variant of 
yellow fluorescent protein with fast and efficient maturation for cell‐biological applications. 
Nature biotechnology, 20, 87‐90. 

186.  Guo, G., Wang, W. and Bradley, A. (2004) Mismatch repair genes identified using genetic 
screens in Blm‐deficient embryonic stem cells. Nature, 429, 891‐895. 

187.  Keng, V.W., Villanueva, A., Chiang, D.Y., Dupuy, A.J., Ryan, B.J., Matise, I., Silverstein, K.A., 
Sarver, A., Starr, T.K., Akagi, K. et al. (2009) A conditional transposon‐based insertional 
mutagenesis screen for genes associated with mouse hepatocellular carcinoma. Nature 
biotechnology, 27, 264‐274. 

188.  Starr, T.K., Allaei, R., Silverstein, K.A., Staggs, R.A., Sarver, A.L., Bergemann, T.L., Gupta, M., 
O'Sullivan, M.G., Matise, I., Dupuy, A.J. et al. (2009) A transposon‐based genetic screen in 
mice identifies genes altered in colorectal cancer. Science (New York, N.Y, 323, 1747‐1750. 

189.  Li, H., Ruan, J. and Durbin, R. (2008) Mapping short DNA sequencing reads and calling 
variants using mapping quality scores. Genome research, 18, 1851‐1858. 

190.  Li, R., Li, Y., Kristiansen, K. and Wang, J. (2008) SOAP: short oligonucleotide alignment 
program. Bioinformatics (Oxford, England), 24, 713‐714. 

191.  Langmead, B., Trapnell, C., Pop, M. and Salzberg, S.L. (2009) Ultrafast and memory‐efficient 
alignment of short DNA sequences to the human genome. Genome biology, 10, R25. 

192.  Palmieri, N. and Schlotterer, C. (2009) Mapping accuracy of short reads from massively 
parallel sequencing and the implications for quantitative expression profiling. PloS one, 4, 
e6323. 

193.  Uren, A.G., Mikkers, H., Kool, J., van der Weyden, L., Lund, A.H., Wilson, C.H., Rance, R., 
Jonkers, J., van Lohuizen, M., Berns, A. et al. (2009) A high‐throughput splinkerette‐PCR 
method for the isolation and sequencing of retroviral insertion sites. Nature protocols, 4, 
789‐798. 

194.  de Ridder, J., Uren, A., Kool, J., Reinders, M. and Wessels, L. (2006) Detecting statistically 
significant common insertion sites in retroviral insertional mutagenesis screens. PLoS 
computational biology, 2, e166. 

 
   
  


